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RHIZOMICROBIOME of Coffea arabica: identifying keystone
rhizosphere members
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Biofertilizer for 
coffee plantations



Sorghum Rhizosphere Samples

RHIZOMICROBIOME of Sorghum: identifying keystone rhizosphere
members

Burundi

Italy

Ethiopia

USA

State Sample No
Italy 141

United States 600
Ethiopia 30
Burundi 16

Total no of samples 781



14

Most prevalent genera Enterobacter, Pantoea and 
Pseudomonas

Connection between Enterobacter, Pantoea and 
Pseudomonas

Connection between only Pantoea and Pseudomonas

Connection between only Enterobacter and 
Pseudomonas

Connection between only Enterobacter and Pantoea

Only one connection with Enterobacter, Pantoea and 
Pseudomonas separetly

Legend
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Ispirato dal successo del trapianto di microbioma
umano, CEDRIC mira a trapiantare microbiomi radicali di 
piante sane in terreni poveri e/o impoveriti per migliorare

la struttura del suolo, la microbiologia, la densità dei
nutrienti e i livelli complessivi di carbonio del suolo.

Il progetto si sviluppa lungo tre assi principali:

• Sviluppo di un’alleanza transfrontaliera per la 
collaborazione scientifica per sviluppare e 
convalidare la metodologia per il trapianto di 
microbioma radicale

• Creazione di una piattaforma transfrontaliera per gli
stakeholder del settore agronomico, della produzione
agricola e della ricerca per promuovere l’uso di 
tecniche sostenibili che valorizzino la biodiversità;

• Un programma di formazione per educare gli
operatori sul ruolo del microbioma nell’ecosistema e 
sui potenziali benefici del suo utilizzo.

www.cedricproject.eu



Microbioma
Rivitalizzazione Suolo
Migliorare le rese
Diminuire uso agrochimici
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La diversità è importante
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